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-     Groupes fonctionnels phytoplanctoniques 
- Abondance des ces groupes 
- Fluorescences/dispersion par cellule 
- Estimation de la taille 
- Photos des cellules phytoplanctoniques 

(identification taxonomique>20 µm) 
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1. Présentation du projet A*MIDEX CHROME 



Rayon 
laser 

Resolution > 20 µm 

Complete 
shapes Resolution ~ 1- 800 µm 

Nouvelle technologie pour l’étude de la diversité 

fonctionnelle des groupes phytoplanctoniques  
à haute résolution spatio-temporelle 

Une analyse (5 cm3)/15 min 

automatisée et télé-commandée 
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2. Introduction au jeu de données de CF automatisée? 



Des fichiers statistiques (CSV) : 
 

- Les valeurs Moyenne  des propriétés 
optiques 

- Comptage des cellules 
- Photos 

 
 

Mesures par  
le CytoSense 

Classification 
manuelle 

3. Problématique de la gestion des données de CF 



1. Grande quantité de données 

2. Données mémoirophages 

3. Absence de base de données de CFA 

La BD CYTOBASE 

3. Problématique de la gestion des données de CF 
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Table Données 
Table photo 
Collection  
photos 

Analyses 

4. Workflow de la gestion des données de CF 
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Fichiers de sorties Format Nombre Paramètres 

Moyenne 

avgprops_process_xx-xx-xxxx 

avgprops_process_xx-xx-xxxx 

avgprops_process_xx-xx-xxxx 

etc.. 

  

  

csv 

  

  

  

1 ou + 

Selection set, File name, Date, Time, Total 

Analyzed Volume [mL], Number of Particles, 

Min. TOF, Max. TOF, Mean TOF, etc… 

Comptage 

counts_process_xx-xx-xxxx 

counts_process_xx-xx-xxxx 

counts_process_xx-xx-xxxx 

counts_process_xx-xx-xxxx 

etc… 

  

  

csv 

  

  

1 ou + 

File name, Volume [mL], Trigger chn, Level 

[mV], Date 

Particles, Beads 2 mu – Number, Beads 2 mu - 

pct/Tot 

Beads 2 mu - N/mL, Microphytoplankton – 

Number, etc… 

5. Consolidation des données 
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5. Consolidation : Cytobase Input Processor (M. Dugenne, 2015) 
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Table Données 

Table Photo 

5. Consolidation : Cytobase Input Processor (M. Dugenne, 2015) 

©   Outil développé par M. Dugenne, 2015 



6. Conception, Intégration et développement 



MySQL Workbench  
 
 Communication avec la base 
 Gestion et administration 
 Modification et interrogation  
plus rapide 

 

6. Conception, Intégration et développement 



6. Conception, Intégration et développement 

 Plateforme de développement des 
traitements ETL 

 Connectivité avec les BD, types de 
fichiers, etc. 

 Générateur de code en langage Java 
ou Perl 

 Optimisation du temps d’intégration 
des données 



6. Conception, Intégration et développement 
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30 Go 

120 Go 

15 Mo 8.33 Mo 

Step 1 Step 2 Step 3 & 4 Step 5 & 6

Avant la gestion des données de CF Après la gestion des données de CF 

• Cas d’une campagne de 9 jours: 1 échantillonnage/ 20  min 

        acquisition                analyses                   consolidation                Intégration 

7. Conclusion & perspectives 



• Un système de mesures automatisées à haute résolution : la FerryBox et le 

Cytomètre en Flux de type CytoSense.  

• Mettre en place une nouvelle méthode de gestion des données de CF 

(automatisée) et classique. 

• La prochaine étape consiste à rendre cette base de données interopérable 

avec le réseau national (SOMLIT) et international (selon les normes INSPIRE) 

• Participation dans le projet EU (SeaDataCloud) pour travailler sur le 

vocabulaire commun, les standards et les normes à développer pour la CF.  

7. Conclusion & perspectives 



• Le réseau régional des développeurs de Provence ProDev 

• Les journées JDEV organisées par le CNRS 

• Equipe Osupytheas du M.IO 
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